
p. 1



p. 2



p. 3

●

●
○
○

●

  
●
●

●

●



p. 4

-
-

-
-

-

-



p. 5

https://boom.cati.inrae.fr


p. 6

●
○
○

●

●
●
●
●

●

● €

●
●
●

● Noeud bigmem (2 To)
● Renouvellement d’une tranche du cluster 

(1536 coeurs, financement demandé).
● Chantier de gestion des comptes utilisateurs 

(charte, données,…)
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https://tutorials.migale.inrae.fr
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IS4Microbiology

IS5Agriculture and Environment

IS2Marine ecology

IS3Health

IS1Imaging,  multi-omics & phenomics

W
P3Data access and outreach

W
P4

Intensive Computational Biology (Access to national 
HPC/AI resources)

W
P1

Orchestrating data flows
for life sciences

W
P2

Distributed data infrastructure for persistent  storage 
and backup
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https://ifb-elixirfr.github.io/IFB-FAIR-data-training/
https://ressources.france-bioinformatique.fr/fr/evenements/ebaii2021n2
https://ifb-elixirfr.github.io/IFB-FAIR-bioinfo-training/
https://www.france-bioinformatique.fr/dubii/
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Obj 1. Assurer l’hébergement d’une plateforme multi-omiques nationale (stockage, 
sécurité) et animer le réseau qui en dépendra
Obj 2. Créer et implémenter des banques d’échantillons, ainsi que des bases de 
données microbiologiques multi-omiques intégrées pour les secteurs 
Homme-Animal-Environnement en s’assurant de l’interopérabilité de ces bases entre 
elles et avec les bases de données Épidémiologiques 
Obj 3. Développer, en parallèle, des banques d’outils mathématiques et 
(bio)informatiques pour modéliser l’évolution de la résistance aux antibiotiques, les 
phénomènes de transmission et de dissémination des clones et des gènes
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